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}Quels sont les out1ls de caracterlsatlon
au]ourd_ hu1 d1spon1b1es pour les equldes

*_Y'La caractensatmn ob]ectlve des«,;: o
eqludes devient: une - nécessité- -
car les éleveurs etlesacheteurs” Des OutllS au Serv]_ce de

: potentlels ont besoin de choisir, - la performance

' de raisonner ou-de promouvom" B
~ entoute transparence Des outils

. sont d’ores et deja dxspombles§ . génétique. e o

resultats de’ Ianrmal et de: srtuer son:
Caracterlser, srgnrﬁe decnre dans le but-‘ T

de comparerles individus ob]ectlvementé- s sortis'en competmon ou en course sur:
‘grace:a: des informations . qui’ doivent: -

o la méme. période,’ aprés’ correctlon de
‘pouvorr atre- -mesurées facilement; de.

o facon homogene et repetable Ces mfor—_
*.."mations peuvent étre : Dl
) -phenotyprques mformatronssurl’ammal« B
lui-méme (morphologre couleur,tallle I
L quis permetient-une; comparaison entre:- .
individus,-mais ne’ donnent pas d'infor-"--
" mation’ sur le potentlel heredltaxre dem,;-
" Yindividu. - ' : :
"'lgenenques Ies mdlces genetrquesé;‘"'-\
" obtenus, ¢ grace aux- ‘criteres. phenotypr- -
" .ques et aux relatrons genealogrques entreﬁ._‘
' individus, aux- genotypes pour- certams;"
3 genes d'mteret et aux mfcrmatlons de- .
gestlon de la. dlversrte genetrque sont:; ;
",L.'fondamentales pour:la gestron des.. ;
- reproducteurs TR :

-y v g e e b

- {age; sexe.. A R

prennent en compte les performances du: .

“sonner les- accouplements dans le. but”

' termmatron (CD) Plus le:CD-est.élevé; -

" comme une estimation fiable de la valeur. -
- du'cheval. Cette précision est d’autant.*
plus elevee que le nombre d' mformatrons
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e Indlces de- perlormance et mdlce,{-‘:vm-‘

R pour cela 1 ‘ .- Des indices de caracterlsatlon de Ia per—.
o : 7 o formance sportlve et en course exrstent:» .
7“"""’-"'7*’ "”’,“." T ”""”""*““ el ',depurs plus de 20 ans et les prlncrpales;?"
P ’ ~disciplines " en. possedent Tous ne "
é 1Qu eSt Ce que la donnent cependant pas lieu a un indice:. -
S i caractensanon et genetrque Les indices de performance::‘j
k & q1101 ga sert permettent de: faire Ia synthése.des .

" niveau: par: rapport &'ses: congeneres,

: ‘;‘certalns effets envrronnementaux connus:
* Les. mdrces genethues par contre .

_cheval Tui- -méme et de ses apparentes .
- Clestl outrl le pIus performant pour rai--

. 'modéle et des allures
Une caractensatron systematnque des%

; ,d’amehorer Ies performances Cepen-i ,
A dant, sa precrsron n estjamals de 100 %:
3l faut donc’ regarder 3 la fois Ia'valeur-* -

“de lmdlce et celle du coefficient de- de---'

Vplus on peut consldererj’lndrce genethue '.

f ayant: servr au: calcul de Ilndlce est:

> \“l wsa

Dapreslexpose deS DANW IFCE"":""- b

P

CIassrfcatlon genethue et valeurs
T deparr e -

: En combmant I’lndlce genethue et son‘
CD il est possnble de calculer fa valeur, '
'“au dessus- de laquelle- on-a- 97,5 % de: -

- chance de trouver la vraie valeur géné-

trque de-l'individu {borne basse). Cette:
. valeur- est_utilisée - pour- réaliser; une: :
classrfrcatron genethue (tableau 1) des " -
_ reproducteurs “Cette ! classrfrcatlon a.
g cependant tendance a. favonser les
reproducteurs agés, ce qu| noptlmlse;
- pasles schemas d’ amehoratlon genethue:_-

de la race

* Les vaIeurs de | pari permettent de chrffreri., :
Ie pourcentage de chance de se sxtuerjj ]
dans les:2’ % ‘meilleurs’de’ ‘sarrace: -
Contrarrement ala classrflcatron cette,»fj
~-méthode. prlvrlegre Ies jeunes ‘animaux:
prometteurs méme si Ieur mdex s'accom- .
- pagne d’un i) plus faxble '

Caractensatxon du

“animaux presentes en concours d'éle-

vage peut- permettre de determmer;”
I'héritabilité des critéres et de calculer
des - indices genethues prenant en'«;
compte ces mformatlons SR

Jugement ou pomtage 7.

. La caractérisation:du- modele et desf
‘allures peut se faire par:, N

- m:Les:notes de ]ugement vont de 1
(mauvars)a 9 (excellent). Pour les carac=
" téres héritables; les indices genetrqueslv
issus de ces’ notes sont publiés‘sous .
forme graphrque et-sont. exprimés. en:
“écartala moyenne des chevaux pointés.
“Une”’ note posrtlve ‘sur-ce’ graphrques
', correspond aune « bonne » note

‘mlLes notes: de pomtage

sont plusg .
objectrves car elles decnvent sans porter )
Tde )ugement de valeur elles vont ega-;
Iement de . 1.3, 9 mals Ioptlmum varie,
-,selon les cnteres (ex 5. pour Ies

Tt
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“aplombs) et ne correspond pas toujours - ("~ — e Y
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A : : : OGAI DU THOT
aumaximum. Ces indices sont également - - Pfé‘c:';m" : : o
publles sousforme graphrque etexpnmés ' 0,50 Conformité au standard | Comwun | T  —— T Excellents
. enécart a lamoyenne des chevaux orn-"' 047 Tissus | FET ) (D _ o B ikt
y p "0,54| Developpement general ( taille ) | Pet* ! ! I— I "Grand
- ,tes, mais’ les. optrmums sont egalement 0,60 Developpement squelettique | F2/e ! | - ! | ;mponant
0,47 |.__Developpement Musculaire | Falble | . | mportant
- -reDresentes afin’ de’ pOUVOlf srtuer; le 0,47 “Tete - Expressivite | Commune Iy mz:j————-i Trq'sexpresslye o
i cheval (flgure 1) : 0,62 .. Tete - Rectitude | Busquee ! ! = T Arabisee gx
o ; ; 0,42 Encolure - Longueur | Courte | ! B 1 Longue o
‘.' Cette caracterlsatlon permet de raison- | 042 Encolure - °fienstaﬁ°f; ;‘:’y’:""“"el — qi’ ; 'rre:ﬁ;:”:
. 0,45 arro | ! ! 1 o
;'l,ner Ies accouplements en chorsrssantv‘_ 056 profondeur de poitrine | Insuffisantel R ———= T i Profonde i
o e plus ad -1 ‘0,52 Ouverture de poitrine | Etroite | I e D | Ouverte i
I etalonl plus adapté compte  tenu des:’ 952 Inclinaison de Fepaule [ Brofe ] . | ! e %
jqualltes et defauts de sa |ument 0.44 Longueur du dos | Courte | —= ! Tongue i
. 0,26 " Rectitude du dos | Enselle ! ! + — Carpe o}
9 Genes d’mteret. : 0,44 . Attache de rein | Relcha ) 4 Tendu et fort i
’ 0,59 ' Hanches | Etroites | [ | i Larges |
, Un certaln nombre de genes d’ mteret on 0,40 Attache de queue | Bassa | r (= p— ' T
’ ) 0,46 Longueur de la croupe | Courte | ] |
)ete ldentrfres et certams drsposent de | 029 . Cuisse [Coupee T ; :
tests genethues (luelques crlns, ou un 0,38 * Canons | Courts | ] ]
0,55 Articulations | Faibles | ! T
-~ peu de sang, sufflsent pour genotyper 0,46 .~ Genoux | Renvoyes | i 1
=l anlmal etrl devrent possrble de’ prévoir = '| 046 i Jarrets | Droits | :
i 0,47 _ Texture des jarrets | Gras ! 1
quels genes‘ n: reproducteur possede '0.35 ~ pieds | petectueun’| :
et est donc susceptrble de transmettre 0,30 Pas : ECartement des pistes | Serre - 1 Piste !
- 0,49 - Trot : rectitude du deplacement | Biflarde ' [
Des testsﬁsont actuellement valables 048] . Trot: activite | Se traine 1 -
. o . T T
pour.’ certames anomalres (rmmuno., ot - Lcot: Souplesse ) Raide -, '
:0,33|- ... - .- . Aplombs posterieurs | Cagneux | 1
defrclence severe comblnee,—.SClD 0,44 Aplombs Anterieurs | cagnewx | T
Epldermolyse bulleusejonctlonnelle.. ):,.. Lo e -,oo', . 40 20 o)
“ainsi que pour,certalns génes. de colof‘ - - —— e ———————————————————— o’

ratron, meme SI IBS mteractrons entre
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}Ce sontles chevaux qur ont ete Iargement
utilisés’ et qul sont-ainsi’ responsables
Ad_une proportron elevee de genes dans :

o I d5o

estrme Un coeffrcrent de consangulnit '

i »Le coeff cient de consangumrte

sEing 7,

‘majeur,s entraine une augmentatron de :
;la consangurnrte moyenne de Ia race i o
gst possrble de calculerles contrrbutlons SORTUPR
" des principaux ancetre majeurs N une L
‘race; representees par'.__e:pourcentage FRERI
“de’ génes totaux dont chacun-estires; . '
ponsable Ce calcul peut. &tre fait ‘pour:: -
une race:ou pour un_ individu’ donne' L
‘Dans ce dernrer cas, ‘Cela permet de vorr o
”sr I mdrvrdu est ongmal‘ par rapport a S

genant, ce qur ne veut pas drre que
Irndrwdu sera mauvals mals alechelle’

pIusreurs ancetres mals egalement des.
consequences defavorables Iorsqu elle

i

. I est par contre possrble d utrlrser un
,reproducteur consangum car ce n est
pas transmrssrble ! l.'rmportant est que cer
-fa reproducteurconsangurn sortaccouple .
connartre Ia genealogre des anrmaux .a-un individu avec: quuel il.n‘a. aucun{"
:sur pIusneurs générations: ‘Le caIcuI du Ilen de parente (ou le moins possrble) :
coeffrcrent de consangumlte donne la. - Un outll de prevrsron de Ia consangumrtem,
'probabrlrte qu uni individu- regowe des R estal tude afm o arder les eleveursa: '
genes |denthues provenantd un meme : Irmlterla consangumlte de leurs produrts .

s I.a composmon raclale« , ‘
Elle permetde determlner fa contnbutlon R
: de chaque race pour un rndrvrdu donne. oo . L
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Pour cela |Ifaut remonter la genealogle‘: '
jusqu aux ancetres fondateurs (ceuxV'
- ~dont onne connart pas les parents) Cet.
-~ outil permet de suivre’ ‘les eventuelles

' 7. T évolutions . de. la- composrtron raciale-.
' .des’ rndlwdus appartenant a.des stud-; ..
" . books: trés ouverts:et peut permettre
T d'éviter certaines denves lorsde I’ utrll-,‘;,; :
. sation importante- de: croisement avec L
N des races etrangeres par exemple

o Meme si certams outrlsn ontpas encorej!
N ete developpes dans toutes les races; ;-

“les races locales 3

‘cette caracterlsatlon sur de nombreux:.
critéres’ (performance morphologie; -
- allures, consangumrte ou encore géno-
- typage de’ génes d’ mteret) permet aux- .-
" éleveurs de faire le choix de I'étalon .
correspondant le mreux a Ieursluments ’
et a leurs: objectlfs tout en évitant les
- reproducteurs de parenté trop proche ;
Un bémol toutefois, en ce qui concerne’ .
‘plus faible effectif
. carle. nombre de reproducteurs etleur . -
.-dlsponrblhte geographlque ne: permet?
 pas réellement de raisonner les accou- =

Génétique Génomique W

. pIements pour assurer une dlver3|te
_génétique.-: :
Enfin; la caractensatlon dutemperament}:
n'a:pas été-abordée ici, mais.est déja
- publiée dans.les catalogues étalons -

« loisir » des étalons diffusés par le GIP

- France Haras, apportantunemformatlon

phenotyprque complementalre sur-les

reproducteurs De nouvelles caracterr- .
‘ satrons pourrarent encore s y ajouter I

v .

P T

Lexique:

‘ ADN Aclde desoxyrrbonuclelque enchal- ‘
‘ nement de nucleotldes(adenme thymine, -
- cytosine, guamne) dans une structure dou- - -
ble brin en hélice, support de I lnformatron -

génétigue -

Alléles : différentes formes pouvant etre 3
-prises par un géne donné -

v Apparentes représentent’ ensemble des_-; e
: L chromosomes, spermatozordes pour les.

ascendants (parents, . grands- parents...),

descendants et collateraux (freres, soeurs) .

d’unindividu donne

" . ARNm : Acide ribonucléique : enchame- .
ment: de -nucléotides {adénine, uracile; -
cytosrne -guanine),’ simple ; bnn obtenu .

par transcription de 'ARN -

- Biomarqueur : molécule blologlque presente' :
. dans le sang ou les liquides corporels liée.
“aun processus normal ou non R
la-présence d un

Caractére dommant
seul allele d’ un géne est suffrsant pour
exprrmerle caractere v :
Caractére monogénique : caractére dont .

~ I'expression est gouverné par un seul géne,

par-exemple-le gane gris et certaines
pathologies (Epldermolyse bulleuse j jonc-
tionnelle) .

Caractére recesslf deux alléles rdentrques '

d’un méme géne sont nécessaires pour.

) expnmer le caractére

somes homologues I'in d'origine paternelle,
Fautre d’origine maternelle (cas de toutes les
cellules des mammiféres sauf les gametes)
Cellule haplmde cellule comprenant une~
seule paire de chromosome (N} '

. 68 |équ'idée - n° 75

.Chromosomes : éléments microscopiques
contenus dans le noyau des cellules et
portants les génes .- .. -

Chromosomeshomologues chromosomes :
* qui ont la méme forme, la méme taille et
'portent les mémes génes (pas forcémentv

les mémes alléles de ces génes) -

Codon : triplet de nucléotides de IARNm o
 ‘codant pour un acide aminé partrculler
. Gametes

cellules sexuelles’ contenant

méles et ovules pour les femelles” -

Geéne : unité héréditaire codant des carac-‘ ‘

téres transmissibles a la descendant:e

: Genome ensemble des génes d’ un orga-_ _-’

nisme . .
Génomlque drsclphne de la blologle qur
étudie la structure Ie fonctronnement et

. évolutlon des genomes par des approches h

ire

systemathues et & haut débit"

Génotype : ensemble des allgles présents :

dans un organisme . oo rt i

Hétérozygote ; se drt pour un gene repré--
. senté, chez un individu donné par deux '
. alléles drfferents .

- Héritable : se dit d'un caractére transmrs-
“'sibledla descendance '

g Homozygote se dit pour un géne repré- .
" senté, chez un rndlvrdu donné par deux;.¢

alléles similaires - * s .

“Locus (pl. Locl) emplacement physrque;'
précis d'une sequence d’ADN (géne, QTL...) )

sur un chromosome

Méiose : drwswn celIularre partlcuhére‘: '
permettant un passage de l etat drplonde a

: l’etathaplorde , v
'Mutatlon modlfrcatlon de Ia molecule '

d'ADN S &

Nucléotide : composant élémentaire de
I'ADN et de I'ARN comportant entre autre
une base azotée vanable ademne,thymme
cytosme guanine, uracile

Phenotype ensemble des caractéres de

“l'organisme (vrsmles ou mesurables) ,
E ,Polymorphe qmpeut prendre desformes

diverses . ¢ Le
Protéome : ensemble des protemes synthe-

 tisées dans une cellule {ou un groupe. de-

cellules), variable en fonction de paramétres

“extérieurs (activité physique, maladie...)
- Protéomique : étude-de Iensemble des-

protéines d'un tissu ..

' (lTL(quantrtatlvetrartlocr) vlvocusexpquuant

chacun une part de Ia variance phénoty-

‘ p|que observée pour un caractere donné”~
- Recombmarson génétique : echanges réci- .
proques de fragments pouvant se produnre o

. entre deux chromosomes homologues .

~ Séquencage : lecture nucleotlde par nu-'_

" cléotide de la moiécule ’ADN ou d’ARN’

- SNP. (single nucleotide polymorphlsm)

polymorphlsme de I'ADN concernant une
seule paire ‘de bases.et utilisé comme
marqueur genetrque dans la cartographre

. des génomes- '
: Traductlon création d' une chame d acrde

aminé apartlr de 'ARN messager, deuxuéme

_-'-etape dela synthese des protelnes apres
~la transcription~

. Transcription : synthése d'une molécule
. d'ARN 3 partir d’'une molécule d’ADN, pre-
_miére étape de la synthése des protélnes

avant la traduction. '
Transcnptome ensemble des ARNm syn-

" thétisés dans une cellule (ouun groupe dev
cellules), variable en fonction de paramétres .

exterleurs (actrwte physrque maladie...).
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